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AUTOEVALUACIÓN 
 
TEMA 3.4. Selección del modelo evolutivo que mejor se ajuste a nuestros datos 
 
Autoevaluación 3.4.1.  ¿Por qué no utilizamos la matriz en la que hemos codificados 
los gaps para decidir qué modelo evolutivo se ajusta mejor a nuestros datos? 
 
 


